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> Introduction

Introduction générale sur la vigne

* L'espece domestiquée est Vitis vinifera mais il existe plus de 70 especes sauvages provenant d’Amérique
(par exemple Vitis labrusca ou Vitis cordifolia) et d’Asie (par exemple Vitis amurensis)

* Deux épisodes de domestication

* Espece Vitis vinifera autogame Worldwide distribution of Vitis species

19 chromosomes :

» Différentes utilisations: vin, raisins

de table et raisins secs

* Importance économique pour la France

et 'Union Européenne

=7
4

el

8l V. vinifera [ Asian spedes
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Optimisation du schéma de sélection de variétés de vignes résistantes aux maladies par prédiction génomique et phénomique (Dong et al,, 2023; Topfer et al,, 2011) P, 2
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Introduction

Enjeux de la viticulture

Stratégie de la « ferme a la
fourchette » de I’'Union
Européenne

* Augmentation de la * Réduction de 50% de I'utilisation

température et des épisodes des pesticides avant 2030
de sécheresse

Changement
climatique

. Véraison et vendange plus * Nécessité de I'introduction
précoces de facteurs de résistance

* Modification des
composants des baies Une solution: développer

de nouvelles variétés

Variétés adaptées au changement climatigue et résistantes aux
INRAZ maladies avec de bonnes qualités agronomiques et organoleptiques

Optimisation du schéma de selection de varietes de vignes resistantes aux maladies par prediction genomique et phénomique

(Duchéne et al,, 2010; Teixeira et al,, 2013) P.3
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Introduction

Présentation de variétés résistantes issues du programme INRAE-ResDur
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> Introduction f

INRAE-ResDur
Geniteurs —y Croisement—) pepins —p plants de semis
pour obtenir et

l Durée inscrire une
Année 1 nouvelle variété

Sélection assistée Sélection précoce | . o ’
par marqueur nyramidage des facteurs de résistance A 3 T piea de semis ‘ Difficile de s’adapter aux

menaces de contournement, au
Phénologie, architecture, production Selection intermédiaire 4 souches x n lieux risque d’émergence de
Caractéristiques et qualité du vin (placeftes vignoble) nouvelles maladies et la
Resistances diversification de I'offre de

| | 8élection finale | nouvelles variétés résistantes
Valeur Agronomique, Technologique e (parcelles vignoble) 90 souches x 2 lieux adaptées a des contextes

15 ans minimum

Environnementale (VATE) pédoclimatiques variées
Année 15
Variete
INRAZ
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Introduction

Principe du déterminisme génétique et de la Sélection Assistée par Marqueurs

Définition de la Sélection Assistée par Marqueurs (SAM): Utilisation de marqueurs pour étudier les
descendants d’un croisement afin de garder uniquement les individus portant un gene d’intérét

Exemple: identification des individus portant un géne de résistance
Besoin de connaftre la localisation des génes d’intérét—>possible grace au déterminisme génétique

MAIS la SAM n’est pas applicable pour les traits avec des génes a effet faible et/ou lorsque de
nombreux genes sont impliqués

‘ Possibilité d’utiliser la sélection génomique et/ou phénomique pour les traits avec une architecture
complexe afin d’accélérer le schéma de création variétale
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> Introduction

Principe de la sélection génomique et phénomique

Génotypage

Population
de calibration

Phénotypage

Population
de Sélection

‘ * Diminution des temps de sélection
* Evaluation de plus de croisements
* Diminution des colts de sélection

Prédictions
des valeurs
en sélection

Choix des
meilleurs
génotypes

Génotypage

‘ Moins de 10 articles publiés sur la sélection Sélection Génomique # Sélect
génomique chez la vigne mais la these de Charlotte /
Brault (2021) a permis de montrer son application
dans le cadre de croisement purement Vitis vinifera
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> Introduction

Axes de recherche

* Identification du déterminisme génétique des principaux caracteres agronomiques chez la vigne?
* Mise au point des modeles de prédiction génomique et phénomique a partir du matériel ResDur en intégrant

les déterminants génétiques de caracteres agronomiques
* Optimisation des modeles de prédiction et confrontation avec les résultats de la sélection conventionnelle

‘ Proposition d’un nouveau schéma de sélection

INRAZ
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Analyse du déterminisme génétique exemple de résultats de GWAS
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Lerenouveaude laviticulture LEGENDE: P

;7 A PR ~ Tlo.do. Commune
> Intérét pour la région lle de France enlle-de-France Nom d doin
(a vocation commerciale)
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