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La « patho-épigénétique » est une nouvelle discipline, qui étudie la façon dont les bactéries 
contrôlent la machine épigénétique de leur hôte et les mécanismes par lesquels l'hôte 
s’adapte aux attaques bactériennes en mettant en jeu des facteurs épigénétiques (1). 
J’illustrerai ces interactions à travers deux exemples : Listeria monocytogenes, l’agent de la 
listériose, et Anaplasma phagocytophilum, l’agent de l’ehrlichiose. Je montrerai également 
comment la caractérisation de BAHD1, un facteur épigénétique découvert grâce à l’étude 
de Listeria (2 ,3, 4), nous permet de proposer des mécanismes d’impact à long terme des 
bactéries sur la santé, par des effets sur le placenta (5) ou sur le cerveau. Enfin, je discuterai 
l’hypothèse d’une mémoire épigénétique cellulaire induite par des infections bactériennes, 
ou des dysbioses du microbiote intestinal, et pouvant contribuer à l'émergence de maladies 
complexes. 
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